
クサウラベニタケ近縁種の分析

ツキヨタケの分析

きのこの分析

Yes

No

確定検査法

簡易検査法 ツキヨタケまたはクサウラベニタケ近縁種の分析法
PCR-RFLP法の項参照

Real-time PCR法の項参照

その他のキノコの分析
（テングタケ，ニセクロハツetc）

有毒きのこの分析スキーム

No

配列情報から改良，または，
新たな手法の開発

分析法開発のスキームを参照



イヌサフラン，スイセン，
バイケイソウ，チョウセンアサガオ
トリカブト（有毒５種）の分析

有毒植物の分析

Yes

No

確定検査法

簡易検査法

その他の有毒植物

イヌサフラン，スイセン，バイケイソウ，トリカブト
チョウセンアサガオの分析法ーPCR-RFLP法の項参照

Real-time PCR法の項参照

No

配列情報から改良，または，
新たな手法の開発

分析法開発のスキームを参照

有毒植物の分析スキーム



分析対象は？

分析法開発のスキーム

有毒植物

有毒きのこ
目的とする有毒きのこ学名
から標的遺伝子配列情報を
NCBIなどから取得**

**ITS, RPB2, CO1 etc

目的とする有毒植物の学名
から標的遺伝子配列情報を
NCBIなどから取得*

*matK, rbcL, etc

自ら採取した有毒植物の
標的遺伝子配列を解析

(optional)

自ら採取した有毒きのこの
標的遺伝子配列を解析

(optional)

得られた有毒きのこ/植物配列情報
と，比較すべき食用きのこ/植物の
配列をソフトで解析***

***Genetyxなど遺伝子配列解析ソフトで
アライメント

有毒きのこ/植物に特異的な
配列上にプライマーを設計
する

trial & error標的とする配列を確定



配列解析

アライメントのためのプログラムとして ”Muscle” などを用いる*.

*, Genetyxなど一般的な遺伝子解析ソフトにはclastalWのほかにMuscleが選択できる.

系統樹解析には, 最尤法 (maximum likelihood)が実行できるソフトを用いる.

ソフトとしてMEGA (free software)が使いやすい
RAxMLやPAUPのような専門的なソフトを必ずしも用いる必要はない

有料ソフトウェアでは, 総合的な解析ができるGenetyxやCLC GenomicWorkbenchがよい.


